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목적 : IgA 신병증 (IgA nephropathy, IgAN)은 소아의 만성사구체신염의 가장 흔한 형태이다. 몇몇 연구에서 discoidin 

domain receptor 1 (DDR1) 유전자가 메산지움 증식, 사구체 기저막 비후, 신섬유화, 신장을 포함한 여러 조직에서의 염증 

발생의 조절에 중요한 역할을 할 것이라는 보고된 바 있다. 이에 저자들은 DDR1 유전자의 단일염기다형성과 소아 IgAN과

의 연관성을 찾기 위해 본 연구를 시행하였다. 

방법 : 180명의 신생검으로 진단된 소아 IgAN환자와 336명의 건강한 대조군을 대상으로 11개의 DDR1 유전자 SNP를 비교 

분석하였다. 또한, 단백뇨의 유무 (요단백 ≤ and >4 mg/m2/hour), podocyte foot process effacement의 유무, 조직학

적으로 질환이 진행된 증거 (간질 섬유화, 세뇨관 위축, 전반적인 경화)의 유무에 따라 IgAN 환자군을 아군으로 다시 분류

하여 SNP의 차이가 있는지 비교하였다. 

결과 : 180명의 IgAN 환자군과 336명의 대조군 사이에서 rs1264319 (dominant model, p=0.040)가 유의한 차이를 보이

는 SNP로 확인 되었다. 아군으로 다시 분류하여 보면, 단백뇨 (n=80)와 비 단백뇨군 (n=100) 사이에서는 유의한 SNP가 

발견되지 않았으나, 진행성 조직소견군 (n=62)과 비진행성 조직소견군 (n=113)을 보인 군의 비교에서는 rs1264319 (co-

dominant and dominant model, p=0.029)가 IgAN의 진행과 통계적으로 유의한 연관성을 가지는 것으로 분석되었다. 

결론 : 본 연구에서는 DDR1 유전자의 SNP 중 하나인 rs1264319이 IgAN의 질병 감수성 및 조직학적 질병의 진행성 병변 

모두와 연관성이 있는 것으로 확인되었으며, 따라서DDR1이 IgAN발생기전에 작용할 가능성을 확인하였다. 비록 이 SNP가 

synonymous이기는 하지만 질병의 발생 및 진행 모두에 관련성이 있는 것으로 보아 앞으로 보다 다수의 실험군과 대조군을 

대상으로 연구를 시행하여야 할 것으로 생각된다.
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